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CURSO OCÉANO DE GENES Y GENOMAS

Lección 5 – ¿Cómo elaborar genealogías de enfermedades 
hereditarias con R?
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REPASO DE CONCEPTOS 

 Qué es una genealogía o pedigree. 

 Estudio de caso: Albinismo ocular. 

 

 ELABORAR PEDIGRI CON ALBINISMO OCULAR CON R 

PLAN DE LA CLASE 
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PEDIGREE
Un pedigree o genealogía es la representación del árbol 

genético de una familia. 

Pedigree	from	Na<onal	Human	Genome	Research	Ins<tute	(NHGRI)	
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ALBINISMO OCULAR 

Esta condición reduce el color o pigmentación del iris que es la 
parte coloreada del ojo. 

	

Pedigree	and	figure	from	Jung,	et	al.	2018.	J	Genet	97,	1479–1484				
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HERENCIA Y PEDIGREE 

Albinismo ocular tipo 1 tiene un patrón de herencia ligado al 
cromosoma X. 

Pedigree	and	figure	from	Jung,	et	al.	2018.	J	Genet	97,	1479–1484				
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Reconstruir pedigrí de familia 2.	

Pedigrí	
Familia	2 

OBJETIVO 
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¿CÓMO LO HAREMOS? 

Lenguaje de programación R y software kinship2

-  Desarrollado por Sinnwell y colaboradores de 
la Clínica Mayo en el año 2014.

-  Permite manipular datos de genealogía.

Librería 
kinship2 

Lenguaje de programación muy utilizado en 
ciencia y tecnología.
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TABLA DE PEDIGRI KINSHIP 2 

Sex: 1 significa varón, 2 significa mujer. 
Affected: 0 significa NO tiene la enfermedad, 1 SI la tiene. 

id fatherid motherid sex affected 

Lian NA NA 1 0 

Emma NA NA 2 0 

Olivia Lian Emma 2 0 

James Lian Emma 1 1 

Isabella Lian Emma 2 0 
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Paso 1 : Construir un vector para cada columna de la tabla 
pedigree. 
id                <- c ("Lian", "Emma", "Olivia", "James", "Isabella") 
fatherid     <- c ( NA, NA, "Lian", "Lian", "Lian") 
Motherid  <- c ( NA, NA, "Emma", "Emma", "Emma") 
sex             <- c (1, 2, 2, 1, 2) 
Affected  <- c (0,0,0,1,0) 

CÓDIGO R

Paso 2. Construir una tabla del pedigree en R 
fam2    <- data.frame(id, fatherid, motherid, sex, affected) 
 
Opcional. Imprimir tabla 
knitr::kable(fam2, caption = "Pedigree table”) 



Curso	genes	y	genomas	–	Programa	Beta	-	Dr.	José	Gallardo	

Paso 3. Crea objeto pedigree
Ped  <-  with(fam2,  pedigree(id=id,  dadid=fatherid, 
momid=motherid, sex=sex, affected=affected))

Paso  4.  Grafica  el  objeto  pedigrí  con  un  tamaño  de  1x 
(cex=1)
plot(Ped, cex = 1)

CÓDIGO KINSHIP 2
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COMPILAR CON LIBRERÍA KNITR 
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REPORTE PDF 
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REPORTE PDF - CONTINUACIÓN 
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OPCIONAL

Norman,	C.S.	ET	AL	(2017).	Scien<fic	Report	7,	4415	

Seleccione una familia del estudio de Norman et al (2017) 
y reconstruye el pedigri del albinismo oculocutaneo 
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RESUMEN DE LO APRENDIDO 

1.  Pedigree o genealogía. 

2.  Albinismo ocular y su herencia. 

3.  Elaborar un código R para generar una genealogías de 

enfermedades hereditarias con R. 

4.  Aprendimos a usar el software kinship 2. 

5.  Compilamos y generamos un reporte dinámico con knitr. 


